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Ementa:
A utilizacdo de informacdes genéticas aplicadas a saude, nutricdo, sensibilidade aos

farmacos, etc., depende de analises e interpretacdo de uma grande quantidade de
dados. Nesta disciplina pretendemos proporcionar a familiaridade com as ferramentas
de bioinformatica necessarias para a andlise de dados gendmicos.

I. Introducdo a bioinformatica, genes e proteinas;

Il. Geracao de dados primarios, sequenciamento de DNA;

[ll. Estabelecimento de workflows para andlises gendmicas, pacote de softwares
UGene;

IV. Andlise da qualidade dos arquivos FASTQ,

V. Alinhamento com genoma de referéncia;

VI. Chamada das variantes;

VII. Anotacgdo e interpretac¢do das variantes (SNV/InDels e CNV)

VIII. Elaboragao de Laudo
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